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Obtencion de conocimiento a partir de informacion genica
utilizando procesos de mineria de datos (Data Mining)
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La investigacion gendmica tiene una gran implicacion en la Industia Farmacéutica, para el desarollo de nuevos medicamertos.
IUno de los mayores problemas al que se enfrentan ez la habilidad para utilizar todos loz datos disponibles ya gue en el area
genomica el volumen de datos e= del orden de millones de registros .

Por ello es chitico que los investigadores dispongan de |as herramiertas bio-informaticas capaces de transformar log datos en
conocimiento il

De los datos al conocimiento

IUn Data Warehouse especifico para la
investigacion dinica permitira el acceso répido
@ toda la informacicn disponible para el disefo
e fammacos espedificos adaptados al perfl
genético.

&= miamo es necesatia la utlizacion de técnicas vy
hetramientas analiticas capaces de trabajar sobre
£33 gran cantidad de datos.

Data Mining ez uno de 08 procesos més adecuados para el analizsiz v la exploracion del genoma humano. La esperanza de esta
investigacion es que revele qué patrones nendticos cau san enfermedades, con ks posibilidad de encontrar como consSscUEncia
tratamiertos curetivog aplicakbles a paciertes determinados y predecir el compotamiento de un farmaco en funcion del perl genético de

un indivicuo.
Metodologia
En particular, los dentificos necestan una B S P
metodologia que |es ayude en el proceso :
de Data Mining v un conjurto de T
herramientas analiticas espedficas para el %H:‘ - *""H-.
eztudio del genoma humano.
El procesao Data Mining proporcions un LJ Coplom :’"-i“!.’..‘.'. =
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método sistem atico para el andlisis de la |
ZecUencia genstica lo gque facilita la /7% o Mol iy .
identificacion de diferentes gener o

marcadores de genes 1o gue puede sUGerir % \El g @ Wowst I e el nalile} paclzcanes

-

por gué &lgunos individuos tienen mayor ‘\ Jf//f//"f/" '_
fiesgo de desarmollar una determinacda = — ithdon i Habion -
enfennedad o sufit efedtos adversos. o5 — [
También es necesatio disponer de téonicas Sammmmal [ aaicaseennas UNHC, Raleigh
ansliticas que den lugar 5 representaciones El anélisiz de loz detos de loz SMP de pacentes
graficas de loz datos, fadlitando 12 -&JQLIFI os resultados afectados por Alzweimer, con procesos Data
identificacion de relaciones. Mining ha permitido descubrnr patrones
- - genéticos asnciados con la enfemmedad.

= A T Clasificacion de Leucermia Aguda

o - : La leucemia linfoblastica aguds v 1a leucemia mieloide aguds | presentan

A = U v ws  sintomatologia similar .

----- f - La digtinzian de loz dos canceres ex critica para un tratamiento eficaz.

FI it B Se ha vithzado Data Mining para idertificar |os genes gue diferencian
claramente |02 dog canceres — asegurando Wb tatamiento adecuada de s
packntes

Conclusiones: La investigacion génica dispone en la actuslidad de hetramientas sotware v metodologia de analizsiz que posibiltan un
nueso enfogue en el tratamiento de |as enfermedades. Es undamental gque los invedigadores vy analistas de datos dispongan de
zoluciones Data YWarehouse v Data Mining para el desarollo de nuevas moléoulas v compuestos gue tendgan un prometedor potencial
terapeliticn.
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